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11. Tém tat cac két qua méi cla luan an:

1) Dé xuét cai tién cho phwong phap wéc lwong mé hinh bang ML dé& giam thoi gian chay va ting do
chinh xac bang céach chia tach nhé dir liéu dau vao bang hai phwong phap ngau nhién va dwa theo cau
truc cay phan loai. Ju diém cuda thuat toan cai tién dwoc kiém dinh bang thwc nghiém trén cac bo di liéu

chuén cua Pfam va virGt cum.

2) Dé xuét mot cai tién khac dé gidm thoi gian wéc lwong bang cach gidm thiéu cac bwédc xay dwng cay

va tdi wu tham sé. Két qua thuc nghiém cho thay thoi gian gidm duoc 2 1an so véi phuong phap géc.

3) Duwa trén cac thuat toan da cai tién dé xay dwng moét hé théng wéc lwong tw ddng cung cép cho nguodi
dung nhiéu tuy chon va két qua. Thwc nghiém cho thay hiéu qua dap (ng rat tét cta hé thdng véi lvong

ngwoi dung Ién.

4) Cubi cung, luan an dwa ra mé hinh FLU ap dung cho virGt cim. Thwc nghiém cho thdy FLU tét hon

han tat ca cac mé hinh hién nay khi 'ng dung vao nghién ctru cac chudi protéin cla virat cum.
12. Kha nang ng dung trong thuc tién:

Céac mé hinh bién dbi axit amin c6 nhiéu (ng dung trong thyc tién gidp tim kiém cac chudi protéin trong

co s& sl lieu, xay dwng cac cay phan loai, ...
13. Nhirng huéng nghién ciru tiép theo:

Xay dwng mé hinh bién ddi axit amin cho cac loai sinh vat khac.
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